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Avelsplan for svenska allmogefar.

1. Inledning

Sedan Foreningen Svenska Allmogefar (FSA) bildades 1995 har hittills atta
raser/grupper av allmogefar aterupptackts och ingar nu i genbanken (Dala Pélsfar,
Gestrikefar, Helsingefar, KIovsjofar, Roslagsfar, Svardsjofar, Varmlandsfar och
Asenfér). Eftersom féreningens bevarandearbete har startas relativt nyligen héller vi
det for troligt att fler raser/grupper kommer att aterupptackas. Bohusfaren har varit
under utredning men ingar for narvarande inte i genbankerna.

Taxonomisk status hos dessa raser/grupper &r i nuléget oklar. Marginellt med
genetiska data finns som anger hur stora eller sma genetiska skillnader det finns
mellan dessa far. | en undersokning av Miika Tapio (Tapio et al, Mol Ecol vol 14,
no.13, 2005) bidrog FSA med material fran allmogefar vilka undersoktes genetiskt
tillsammans med ett stort antal andra farraser. Flera allmogefarraser (varmlandsfar
och asenfar) slogs ihop till benamningen "skogsfar” vilket gor tolkningen av data svar
da dessa raser ar tamligen olika. Daremot analyserades dala-palsfar och roslagsfar
som individuella raser och de befanns ha relativt 1ag genetisk variation men samtidigt
var den undersokta variationen unik. FSA har vid flera tillfallen forsokt fa radata fran
forfattarna for egna analyser men har inte fatt tillgang till dessa. Helt klart &r dock att
de alla representerar en lokalt framkommen och adapterad population dar fenotypiska
(utseende- och beteendemassiga) skillnader finns. En kort beskrivning av respektive
ras/grupp foljer nedan.

1.1 Raserna

Uppgifter som gar att finna under respektive ras nedan kan komma att revideras inom
kort da foreningen for narvarande genomfor en inventering av alla allmogefar. | denna
inventering ingar en mangd uppgifter, bl a mattuppgifter av olika slag.

1.1.1 Dala palsfar

Ursprung: Broderna Bergstrom i Alvdalsasen, Dalarna.

Aterupptéckta: 1975 av Britt och Ingemar Norlin.

Ké&nnetecken: Vanligen vita, ibland morka tecken i ansikte och pa ben. Vikt 30-40
kg. Behornade baggar och ull av ryatyp, men ull av gobeldng- och finullstyp kan
finnas pa samma djur. Sk franslamm férekommer med liten korkskruvslock.
Status (FAO): Endangered (Utrotningshotad)

1.1.2 Gestrikefar

Ursprung: Mortebo, Ockelbo och Jarbo, Gastrikland.

Aterupptéckta: 1994 av Anita Grondahl.

Kéannetecken: Farg varierar fran svart, gra, brun till vit, ofta brokiga. Bade behornade
tackor och baggar férekommer men djuren ar i regel kulliga. Ull &r av ryatyp och
vikten ligger mellan 30-40 kg.

Status (FAO): Endangered (Utrotningshotad)

1.1.3 Helsingefar

Ursprung: Broderna Olander i Mallangstuga, Halsingland samt Mats Olsson i
Boltjarn, Medelpad.

Aterupptackta: Gun Marie Swessar, 1987

Kéannetecken: Farg varierar fran svart, brun, gra till vit. Teckningen har ofta vita
tecken som blés eller vita huvuden och pandateckning. Baggarna kan vara bade
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kulliga och behornade och ulltypen &r oftast rya. Vikt 40-50 kg. Manga av faren fran
Boltjarn har skillingar pa halsen.
Status (FAO): Endangered (Utrotningshotad)

1.1.4 Kl6vsjofar

Ursprung: Maj Olander, Kl6vsjo, Jamtland.

Aterupptéckta: Ivar Andreasson, 1991

Kéannetecken: Lang och glansig ull i huvudsak av ryatyp men dven vadmalsull
forekommer. Féargen &r dvervdgande vit, ibland svart. Bruna och brokiga djur
férekommer. Ansikte ar ullfritt och glansigt. Tackor véager 40-50 kg, baggar 55-60 kg.
Status (FAO): Critical (akut utrotningshotad)/ Endangered (Utrotningshotad)

1.1.5 Svardsjofar

Ursprung: Anna Britta och Erland Johansson, Hillersboda, Svardsjo, Dalarna.
Aterupptéckta: se ovan

Kéannetecken: Sma till storleken ofta vita eller ibland svarta och da ofta med vita
tecken. Kulliga med krusig ull, mycket finfibrig och mjuk (sk "tyskull”). Vikt 35-40
kg.

Status (FAO): Endangered (Utrotningshotad)

1.1.6 Varmlandsfar

Ursprung: Bengt Sonesson i Varnas, Varmland (djur insamlade fran hela Varmland
och naromraden).

Aterupptéckta: 1990 av Nils Dahlbeck.

Kénnetecken: Varierar i farg och teckning och finns i alla farger som forekommer
hos far. Ullen varierar - gobeléng, rya och vadmalsull. Baggar kan vara bade kulliga
och behornade, tackorna &r kulliga. Vikt mellan 40-50 kg.

Status (FAO): Not at risk (utom fara)

1.1.7 Roslagsfar

Ursprung: Henry och Maj Jansson p& Raggarén utanfér Osthammar, Uppland.
Aterupptéckta: 1992 av Nils Dahlbeck.

Kéannetecken: Vita eller svarta. Svarta djur ofta med vit kalott pa huvud och vit
teckning pa benen. Ullen &r ofta av ryatyp och vikten ar ca 30 kg. Baggar har i regel
horn dven om ett fatal individer blir kulliga. Tackor ar kulliga.

Status (FAO): Endangered (Utrotningshotad)

1.1.8 Asenfar

Ursprung: Alvdalsasen, Dalarna.

Aterupptéckta: Britt Norlin, Eva och Axel Davidsson och Nils Dahlbeck.
Kénnetecken: Gra, svarta men ibland aven vita. Lammen fods ofta morka och ljusnar
efter hand. Tackor véger 30-40 kg medan baggar kan vaga 40-45kg. Ullen &r finfibrig,
det finns djur av bade rya- och finullstyp. Baggarna har ofta horn.

Status (FAO): Not at risk (utom fara)
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2. Nulaget
2.1 Antal

I december 2009 fanns det totalt 5649 allmogefar i genbank fordelade enligt tabell 1
(siffror for KIGvsjofar och Varmlandsfar baseras pa uppgifter fran 2008). En
procentuell 6kning sedan 31/12 2006 pa 83%. Samtidigt har den totala effektiva
populationsstorleken (endast baserad pa konskvot 6ver alla raser) dkat fran 1513
(31/12 2006) till 2596 (31/12 2009) vilket motsvarar en 6kning pa 72%. Varmlandsfar
och Asenfar kategoriseras nu enligt FAO som utom fara och samtliga, resterande
allmogefarraser aterfinns nu i kategorin utrotningshotad dven om Klévsjdfaren
tangerar akut utrotningshotad.

En av raserna uppfyller i dagslaget en effektiv populationsstorlek pa 500 djur vilket
motsvarar den niva da man anser att genetisk drift (slumpmassig forlust av genetisk
variation) som evolutionar kraft ar tillrackligt 1ag. Ingen av raserna ligger nara eller
under en effektiv populationsstorlek pa 50 djur. Den niva som behdvs for att undvika
den allra varsta inaveln (1% inavelsstegring; Frankel 1981).

Den enda ras/grupp som overstiger Ne > 500 ar varmlandsfaren. Varmlandsfar ar dock
den ras som har 6kat procentuellt minst 2006-2009 av allmogefarraserna. Dessutom &r
varmlandsfar den enda ras dar den effektiva populationsstorleken har minskat (-11%)
trots att totala antalet djur har 6kat (+23%).

Andelen beséttningar med gruppbetéckning utgor endast en liten del av hela
populationen. Totalt ar det endast 10 besattningar (av 484 genbanker), som har
gruppbetéackning.
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Tabell 1. Antal djur i genbank (31/12 2006 samt 31/12 2009 (data for Varmlandsfar och Klovsjofar 31/12 2008)) av vardera dala palsfar,
gestrikefar, helsingefar, klovsjofar, roslagsfar, svardsjofar, varmlandsfar och. asenfar.

31/12 2006 31/12 2009
Ras/grupp Antal | ¢ 3 | Ng* | Totaltantal |[Antal| @ 4 | Ng* | Totalt antal Forandring Forandring
Djur besattningar | Djur besattningar antal djur Ne
(**) (**)
Dala Palsfar 116 | 101 | 15 | 52 11 (0) 317 | 266 | 51 | 171 27 (0) +173% +229%
Gestrikefar 116 90 | 26 | 81 11 (0) 332 | 276 | 56 | 186 31 (0) +186% +130%
Helsingefar 176 | 122 | 54 | 150 25 (0) 643 | 507 | 136 | 429 58 (0) +265% +186%
Klovsjofarr*** 75 66 9 32 9 (0) 136 | 105 | 31 | 96 14 (0) +81% +200%
Roslagsfar 368 | 321 | 47 | 164 37 (1***) 817 | 704 | 113 | 389 68 (3***) +122% +137%
Svardsjofar 108 86 |22 | 70 9(2) 221 | 164 | 57 | 169 20 (2) +105% +141%
Varmlandsfar**** | 1628 | 1443 | 185 | 656 141 (1) 2001 | 1843 | 158 | 582 174 (1) +23% -11%
Asenfér 508 | 425 | 83 | 278 65 (4) 1182 | 1036 | 146 | 512 92 (4) +133% +84%
Totalt 3095 2654 441 1513 321 (8) 5649 4901 748 2596 484 (10) +83% +72%

*N, endast beraknad utifran konskvot. Vardet bygger pa att det finns slumpmassig parning mellan samtliga individer i rasen/gruppen. Sé &r givetvis inte fallet utan vardet
representerar den maximala nivan men &r sannolikt mycket lagre.

** antal besattningar med gruppbetéckning

*** tillkommer ursprungshesattning som ej & med i genbank, oként antal tackor och baggar

****ppgifter fran 31/12 2008
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2.2 Exterior och funktion

Gemensamt for allmogefaren ar att de, iallafall jamfort med mer produktionsinriktade
farraser, ar sma (tackvikter 30-40 kg, baggvikter 40-60 kg), har relativt lag
fruktsamhet (1-2 lamm/tacka), d&ven om hdgre fruktsamhet férekommer, och ar goda
mddrar. Foreningen kénner starkt att en kartlaggning/inventering av samtliga rasers
exterior ar nodvandig. Ett sadant arbete ar pabdorjat och har hog prioritet bland
foreningens aktiviteter. Allmant for allmogefar kan ségas att de har hallits extensivt
ute pa fabodar och skargardsoar under betesséasongen och att de i regel togs hem infor
hostslakten. | regel var betackningen da redan avklarad.

2.3 Halsa och ohélsa

Allmogefar upplevs i regel som friska och sunda djur. Det forekommer en del ohélsa
som hos alla far men det finns ingenting i dagslaget som visar att allmogefar skulle
vara speciellt sjuka eller pa annat satt osunda. Foreningens genbanker har under mer
an tio ar (sedan 1997) samlat in rapporter fran anslutna genbanksbeséttningar dar bl a
dessa aspekter behandlas. Inom ett par ar torde det finnas tillrackligt med information
analyserad for att denna punkt skall kunna utokas betydligt.

Maedi Visna (MV) har patraffats i ndgra enstaka genbanksbesattningar av allmogefar.
Med anledning av detta har FSA i samarbete med Svenska Djurhélsovarden arbetat
aktivt med att fa besattningar av allmogefar att ansluta sig till MV-programmet. Idag
har manga besattningar MV3 status och inga nya fall av MV har rapporterats i
genbanksbesattningar med allmogefar under 2009/2010.

2.4 Populationsstruktur

Samtliga raser som ingar i beniamningen "allmogefar” bevaras var for sig. Aven om
detta medfor mindre effektiva populationsstorlekar menar FSA att vi inte vet
tillrackligt mycket om den genetiska populationsstrukturen som t ex graden av
skillnader/likheter mellan olika raser. Det ar mojligt att vissa raser bor slas ihop och
bevaras under en genbank (vid genetiska problem eller for att 6ka N.) men viktiga
genetiska fakta saknas. FSA anser att genetiska undersokningar &r en av de viktigaste
aktiviteterna som ar planerad framdver.

3. lIdentifiering och registrering av djur

Registrering och identifiering av djurs identitet och h&rstamning skall vara de enskilda
djurdgarnas angelagenhet och ske enligt de regler som finns i Statens jordbruksverks
foreskrifter angaende markning av djur. Harstamning skall styrkas med uppgifter fran
Foreningen Svenska Allmogefars genbank/harstamningskontroll. Alla djur anslutna
till genbank identifieras dessutom i genbanksintyget via ett individunikt
registreringsnummer.

| de besattningar dér gruppbetackning anvéands anges som far at respektive lamm det
arets baggrupp. Baggruppens sammansattning skall vara kand och det ska ga enkelt
att harleda vilka individer som har ingatt. Dock skall modertackans identitet vara
kéand.
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4. Mal

4.1 Avelspolicy

De gamla lantraserna av allmogefar skall bevaras som genbanker med sa stor genetisk
variation som mojligt och med de egenskaper som var kannetecknande for
populationerna nar det aktiva bevarandearbetet paborjades. Aveln skall bedrivas utan
ensidiga avelsmal. Djur som uppvisar arftliga defekter och icke onskvérda
egenskaper, t.ex. daligt lynne, samt djur med egenskaper och harstamning som tyder
pa korsning skall undantas fran avel. Hallande av genbanker in-situ (inom det
ursprungliga geografiska omradet) ska stimuleras sa langt mojligt.

4.2 Langsiktiga mal
FSA vill verka for att:
e samtliga allmogefarraser skall na en effektiv populationsstorlek storre &n 500
individer
e samtliga allmogefarraser ska vara undersokta genetiskt med avseende pa
genetisk variation och genetisk differentiering
e gruppbetackning som parningsmodell utreds och undersoks med avseende pa
partnerval och baggrepresentation i avkomman
e minst 20% av antalet djur i respektive genbank halles in-situ (inom
ursprungsomradet) om sa ar mojligt utan att negativt paverka den effektiva
populationsstorleken.
o medelsléktskapet sjunker i genbankerna och att representationen av
founderindivider utjamnas i dagens population

4.3 Kortsiktiga mal
FSA vill verka for att (under 2011-2012):

o samtliga allmogefarraser &r karakteriserade och dokumenterade pa ett
betryggande sétt infor det framtida bevarandearbetet.

e FSA dr registerforande forening med denna avelsplan och genbankssystemet
som grund.

e den felaktiga informationen i DAD-IS rattas till (dvs att samtliga raser finns
med och att diverse felaktiga matt- och viktuppgifter korrigeras).

o foreningen anordnar arliga genbankskonferenser for genbanksansvariga och
andra relevanta funktionarer for att diskutera bevarandearbetet och ga igenom
resultatet av arets arbete

e samtliga individer (nu levande och historiska) allmogefar finns inlagda i
Elitlamm Allmoge (FSA:s stambok)

e samtliga genbanker av allmogefar kan analyseras och féljas upp med hjélp av
Sparks* och PM2000**

e rutiner och metodik finns framtagen for att utnyttja PM2000** i
bevarandearbetet

e planeringen av avelsarbetet grundar sig pa analys av medelslaktskap (mean
kinship)

[ ]

*Sparks (Single Population Analysis and Records Keeping System) har utvecklats av ISIS
(International Species Information Systems)och anvénds som ““studbook’ i ett stort antal djurparken
varlden éver. FSA kommer att anvanda Sparks for att kvalitetssékra data, generera demografiska data
samt mojliggéra export av data fran Elitlamm till PM2000**.
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**PM2000 (Population Manager 2000) har utvecklats i samarbete mellan National Zoological Park
Smithsonian institution och Chicago Zoological Society. PM2000 analyserar populationsdata och
genererar en mangd demografisk och genetisk information.

5. Avelsarbetets genomfdorande
5.1 Genomforande
FSA bedriver sitt avelsarbete genom att:

genbankskontrakt finns upprattade med samtliga agare av allmogefar i
genbank

genbanksintyg utfardas for samtliga djur i genbank dar behov foreligger, t ex
vid forsaljning

en sluten stambok finns for samtliga allmogefarraser

samtliga genbanker vid varje arsslut inlamnar en arsrapport innehallande bl a
uppgifter om antal djur i avel, lamningar, ev sjukdomar och annat som kan
vara av varde i avelsarbetet

utfora en initial inventering och beskrivning av samtliga allmogefarraser samt
skapa former for en periodiskt aterkommande inventering

verka for att s manga handjur som majligt anvands i avelsarbetet

lamm ska ha kand mor och far (undantag se nedan)

betackning med baggar i grupp kan ske med dispens fran FSA. Flera
ursprungsbeséttningar tillampar fortfarande denna betéckningsform och FSA
anser det viktigt att dessa djur fortsattningsvis kan inga i respektive genbank.
Det ar dock viktigt att huvudparten av populationen har helt kand harstamning
men nagra besattningar bor tillatas att anvanda gruppbetackning av
kulturhistoriska och genetiska skal. | beséttningar med gruppbetéackning &r
harstamningen pa handjurssidan inte helt kand men alla potentiella fader &r
kanda.

om sa ar ekonomiskt och praktiskt mojligt kontrollera exakt harstamning éven
vid gruppbetdackning (med molekylarbiologiska metoder)

nara slaktskapsavel i méjligaste man skall undvikas

verka for fortsatt insamling av sperma och samarbeta med SJV om vilka
baggars sperma som ska samlas samt hur sperma fran baggar i spermabank
kan anvéandas. Foreningens dnskemal ar att denna sperma endast ska anvandas
till stambokférda tackor eller till tackor som foreningens styrelse har godként
med hjélp av 1d&mplig mjukvara folja avelsarbetet och att medelslaktskapet i
genbankerna sjunker samt att representationen av genbankernas
founderindivider utjamnas i dagens population

utfora genetiska undersokningar for att fa nodvandig kunskap for ett korrekt
avelsarbete

Ovanstaende riktlinjer kan styrelsen i enstaka, sarskilda fall delvis asidosatta. Ett
séarskilt fall kan t ex vara réddandet av genetiskt viktiga/unika individer.

5.2 Stambok

Samtliga individer, nu levande och historiska ingar i FSA:s stambok. Boken
baserar sig pa Elitlamm (anpassat till bevarandeverksamhet) och administreras via
webgrénssnitt av genbanksansvariga (se bilaga 1, Kravspecifikation Elitlamm
Bevarande). Ett djur rdknas som renrasigt endast om samtliga forfader finns med i
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stamboken eller kan anses kanda pa annat sétt (t ex kommer fran
ursprungsbesattning), dvs inkorsning tillats inte. Observera att djur som
harstammar fran en baggrupp (déar gruppbetackning har skett) raknas som
renrasigt om samtliga baggar som har ingatt i baggruppen finns med i stamboken.
Dispensforfarande for gruppbetackning kommer att inforas.

5.3 Analys och uppféljning av genbanker

Ur stamboken kan FSA exportera data och analysera dessa med avseende pa en
méngd demografiska och genetiska faktorer. Arbetet med detta &r under
uppbyggnad och ingar i de kortsiktiga malen. FSA kommer att anvanda sig av
medelslaktskap som ett verktyg for att minimera inavel, utjdmna
founderrepresentation i dagens genbanker och for att sénka medelsléktskapet inom
genbankerna.

Denna avelsplan skall vara foremal for regelbunden omprévning och ha en
giltighetstid pa fem ar fran beslutsdagen.

Denna avelsplan har godkéants av Féreningen Svenska Allmogefars arsmote den 17/3
2007.

Avelsplanen har sedan dess ytterligare reviderats (med arsmétets tillstand) i april
manad 2007 for att kunna antas av SJV.

Revidering har skett i juni och oktober 2010 vilket har godkénts av styrelsen i FSA

Varfru 2010-10-21

For styrelsen
Anita Johansson
Ordforande
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